Fylogenetisk trad, NJ, baserat pa analys av
HBV/hela S-genen (1170nt).

Markerat i rott - HBV-fall sekvenserade vid
Folkhalsomyndigheten 2014.

Markerat i svart — HBV-fall sekvenserade vid
Folkhdlsomyndigheten 2013, samt internationella
referenssekvenser fran GenBank.
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